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Introduccion
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La Importancia de |a epigenetica en el desarrollo de RA en
es todavia un aspecto que esta por estudiar a pesar de

que Si gue se conoce:

« La estructura y composicion de sus 13-15 sistemas de
restriccion-modificacion
» Su relevancia en la generacion de diversidad genética y aumento de

|a supervivencia
 En otras Neisseria, metiltransferasas de ADN relacionadas con una

mayor susceptibilidad a antibioticos

O1. Explorar el papel de las modificaciones epigenéticas en la resistencia a antimicrobianos.
O2. Estudiar la distribucion de las firmas genomicas del O1, asi como la variabilidad genética de las metilasas y las regiones

de especificidad asociadas en un data set de genomas publicos que representen linajes circulantes
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dle,,, La parte central del trabajo consiste en un
e utilizando de manera separada 5 cepas de gonococo de referencia de la OMS en

oresencia de tres antibidticos (por un lado azitromicina, por el otro ceftriaxona vy
Valor de corte finalmente, ciprofloxacino), utilizando dos estrategias de inoculacion para cada uno de
i idemioldgi Resi .. . . . .
— — — 0s antimicrobianos: independiente y secuencial.
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A. Azitromicina
B. Ceftriaxona
C. Ciprofloxacino
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Despues, una combinacion de

permitiran la busqueda de nuevas
marcas ligadas a resistencia a los
antimicrobianos en el gonococo a

Valor de corte

Susceptible epidemiologico Resistente . )
unos niveles todavia poco explorados.
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