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Identificar nuevas dianas moleculares
implicadas en la tolerancia al estres abiotico

en plantas y que puedan ser controladas
POr pequenas moleculas

Nuevas dianas moleculares para
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¢Podemos conseuir cultivos que
- resistan a la sequia utilizando -
pequenias moleculas?

IMPORTANCIA Y APLICACIONES

@ Segun la FAQO, la sequia es el principal factor de
perdida de produccion agricola.

El acido abscisico (ABA) es la hormona vegetal

ETAPAS/ que regula la transpiracion y la apertura estomatica
L OBJETIVOS bajo estrés por sequia.
Screening piloto (biblioteca de 1200 compuestos OTAVATV) ESPEEIFIC 03 J POt 5&4
la linea transgénica pMAPKKKIS:LUC* de la planta * La modulacion de las respuestas a ABA con
£, modelo Arabidopsis thaliana expresa la proteina luciferasa i compuestos que ponen en marcha la. senahzac;on
de luciérnaga fusionada al promotor del gen de respuesta ~ _* deﬂ esta hormona, COmo lg opabactma, ha si1do
1 ABA MAPKKK]S. . utilizada para mejorar la eficiencia de uso del agua
" de los cultivos [1]. Sin embargo, hasta el momento
Identificar los receptores de.ABNA han sido las unicas dianas
pequ ofias utilizadas para el diseno de estos compuestos.
gue Este proyecto de tesis puede contribuir al
activen la respuesta Q descubrimiento dle nuevas dianas para mejorar la
¢ ~ respuesta a estres de las plantas de cosecha vy
d ESUES poder hacer frente a las sequias venideras.
ODMSO ABA OTGST compound Esquema a seqguir en el rastreo en placas de 96 pocilos. e & :
e T Y EXIIEIET -
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Los compuestos que 5 140 - s ABA ’/EE . b | 1 flos g
activen la expresion Qle S 20 Quinabactin L “ ﬁj . cltel  OUElelt oS DSl eSt el
MAPKKKI8 encenderan 2 - ¥ =2 PISSIOIL Glailitel Sl respiiesie: e
el reportero LUCH, 2 . @ Cyanabactir " tratamiento con los compuestos.
y se detectara £ 40 - Pyrabactin : - o o
luminiscencia 37 | Caracterizar las - Actividad in vivo
en las plantulas [2]. 10 20 30 40 50 60 70 80 : So evaluarin
Chemical # '
encontradas . G . -
Expansién de los hits mediante busqueda por homologia en biblioteca Y 1N Clerre de estomas: Termoimagen
InnoFarma (60000 compuestos, Innofarma) p en - 1(a matyor tempte/ratulca en 1an hoj E)iS,
. 0s estomas estan mas cerrados .
Descarte de 1alsos positivos & Germinacién: Ensayos en plantas con
« Linea reportera basada en GFP (6xABRE::eGEFP) “ . . mutaciones en diferentes pasos de la
° qPCR *,....l--l-l.l-l.l-l--l-l.ll-l-l-l-l-lll""' via de senalizacion de ABA.
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Las moléculas candidatas e ostres “
se testaran sobre una . Identif 1
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. ABA o DUe
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@@@@;@ ODDO® activados por los . compuestos mas 0 .U EE N / @@@@@ Respuesias
compuestos. -i-.. prOmetedOl’eS e A\ \ 1 ooooo no gendmicas
Las dianas moleculares de los compuestos seran identificadas *._ 1
mediante una aproximacion de mapping by sequencing: "5, ) PYRT+ABA
SRR 4 R il & Adaptado de Lozano-Juste et al. 2021 [3]
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