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PROBLEMÁTICA
• Dificultad al intentar dejar de fumar por voluntad propia (~80% tiene recaídas dentro del primero mes1);
• Bajas tasas de éxito en las terapias convencionales: reposición transdérmica de nicotina (14,8 – 16,4%),

administración de bupropion (27,7-30,3%) o ambos (34,4 – 35,5%)2,3;
• Farmacogenética: permite prever la respuesta de individuo al tratamiento, según polimorfismos presentes en

genes específicos

OBJETIVO GENERAL
• Desarrollar un método de discriminación de polimorfismos

de nucleótido simple (single nucleotide polymorphisms,
SNPs), con menor coste, alta portabilidad y rapidez, frente
a las tecnologías actuales.

OBJETIVOS ESPECÍFICOS:
• Selección de SNPs en genes asociados a la adicción al

tabaco;
• Discriminación de las variantes mediante amplificación

alelo-específica;
• Desarrollar un método de detección basado en

micromatrices de ADN.

DISCRIMINACIÓN DE SNPs
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Sistema de análisis farmacogenético direccionado al tratamiento
personalizado de la adicción al tabaco
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SELECCIÓN DE POLIMORFISMOS
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RESULTADOS ESPERADOS
Multiplexado: en un mismo ensayo, genotipar
simultáneamente de 4 a 10 genes de varios individuos;
Duración de ensayo: reducir el tiempo de análisis para 3
horas;
Sensibilidad: detección de miles copias de genoma humano
(orden de nanogramos);
Repetitividad: coeficientes de variación entre 5-10%.

IMPACTO DE LA INVESTIGACIÓN
• Selección personalizada del tipo y dosis de fármaco utilizado

para el tratamiento del adicto;
• Reducción de efectos adversos;
• Posibilidad de uso del sistema en la rutina clínica, mismo en

centros no especializados.
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